
名称 配列（5'-3'）

MAR1 AATGGCATCGTTTTAAA

MAR2 CGCTCTCTGTTGCCAGA

Mar1 TGTAGCTTGCTACAGATGA

Mar2 AAATACCTACTCGTAGGTACG

MAR 4F TGCCTTCTACAGAGGGATAGCC

MAR reverse CTATCGTTGCCATGGTAAGCCG

MAR probe 6FAM-CACTTTGGAATGGCATCG-MGB

Tenacibaculum maritimun 　海産魚の滑走細菌症の原因菌
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―
リアル
タイム
PCR

MAR
(Fringuelli et al.

2012)
95℃15分→（95℃20秒、52℃20秒）×45サイクル 155

16S rRNA 遺伝子を標的としたPCR。
原報ではQuantitect Multiplex PCR NoRox
Master mix kit (Qiagen)を使用。

MAR1, MAR2
（Toyama et al.

1996）

94℃2分→ (94℃2分、45℃1.5分、72℃2分)×30-35サイ
クル→72℃5分

1088

区分
手法名
（文献）

プライマー
反応温度条件

PCR

Mar1, Mar2
（Bader and Shotts,

1998）

94℃10分→(94℃2分、58℃2分、72℃2分)×39サイクル
→72℃4分

増幅産
物   bp

備考 推奨度

16S rRNA 遺伝子を標的としたPCR。
原報はTaq DNA polymeraseを使用。下記のMar1,
Mar2プライマーセットよりも検出感度が約10倍高
い（Avendaño-Herrera et al. 2004）。

☆☆

400
16S rRNA 遺伝子を標的としたPCR。
原報はGeneAmp kitを使用。
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