
名称 配列（5'-3'）

G6481 GCGCGGATCCAAAATAAAAAAAATTTTAGCGCTG

G6480 GCGCGGATCCTTGGCAGGACCATCTTTGT

Rs1 CAAGGTGAAGGGAATTCTTCCACT

Rs2 GACGGCAATGTCCGTTCCCGGTTT

P3 AGCTTCGCAAGGTGAAGGG

M21 GCAACAGGTTTATTTGCCGGG

P4 ATTCTTCCACTTCAACAGTACAAGG

M38 CATTATCGTTACACCCGAAACC

RS1238 GTGACCAACACCCAGATATCCA

RS1307 TCGCCAGACCACCATTTACC

RS1262.NFQ probe 6FAM-CACCAGATGGAGCAAC-MGB/NFQ

ABCtransfor2 CTAAACGATTTCCCGGTCAA

ABCtransrev2 GATTTTGCCTGCTGGTATTTCC

ABC.NFQ probe 6FAM-AAGCGCCAGCAGTCGACGGC-MGB/NFQ
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(94℃30秒、65℃1分、72℃1.5分)×20サイクル 383
p57 protein (major soluble antigen)遺伝子を標的
とした1st-PCR。
原報はTaq polymerase (Qiagen) を使用。

―

(94℃30秒、65℃1分、72℃1.5分)×10サイクル 320
P3,M21のfirst PCR後に行うnested-PCR。
原報はTaq polymerase (Qiagen) を使用。

―

abc/NFQ
(Sandell and

Jacobson, 2011)

50℃2分→95℃10分→（95℃15秒、60℃60秒）×
45サイクル

情報無

msa/NFQ
(Sandell and

Jacobson, 2011)

50℃2分→95℃10分→（95℃15秒、60℃60秒）×
40サイクル

69

p57 protein (major soluble antigen)遺伝子を標的
としたPCR。Chase et al. (2006)のプローブを改変
している。原報ではTaqman Universal Master Mix
(Applied Biosystems)を使用。

MSA
（McIntosh  et al.

1996）

94℃10分→ (94℃2分、55℃2分、72℃2分)×35サ
イクル→72℃5分

376

501
p57 protein (major soluble antigen)遺伝子を標的
としたPCR。
原報はAmpliTaqを使用。

p57-first, p57-
second

（Pascho et al.
1998）

p57-first, p57-
second

（Pascho et al.
1999）

―

abc transporter permease (abc)遺伝子を標的とし
たPCR。Rhodes　et al. (2006)のプローブを改変し
ている。原報ではTaqman Universal Master Mix
(Applied Biosystems)を使用。

―

増幅産
物   bp

備考 推奨度

p57 protein (major soluble antigen)遺伝子
(GenBank: S46378) を標的としたPCR。
原報はGoldstar (Eurogentec)を使用。

―

Rs1, Rs2
(Brown et al.

1994)
 (94℃1分、48℃1分、72℃2分)×30サイクル

区分
手法名
（文献）

プライマー
反応温度条件

PCR

Renibacterium salmoninarum 細菌性腎臓病（サケ・マス類、アユ）の原因菌


