
名称 配列（5'-3'）

D8 GGTGATAAATTTGCGTCGTTT

D10 TGTCAAACATGGCTTCTCGAAG

MCP F GCCAATCCACTTCCCAATACTC

MCP R TGCGCGTTCGATAGAAGGT

MCP T 6FAM-CAATGGTGGAGTTCCT-NFQ/MGB

ATPase F CGTAGGGCCCCAATAGTTTCT

ATPase R GGAGGAAATGCAGACAAGATTTG

ATPase T 6FAM-TCTTGCCGT/ZEN/TATTTCCAGCACCCG-IBFQ

-
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MCP遺伝子。検出感度はATPase遺伝子
のqPCRとほぼ同じ。
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50℃2分→95℃10分→(95℃15秒、60℃1分)×40サイ
クル
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ATPase遺伝子。検出感度はMCP遺伝子
のqPCRとほぼ同じ。
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95℃2分→(95℃30秒、55℃30秒、72℃1分)×29サイ
クル→72℃7分

552
RNA polymerase遺伝子。
AmpliTaq (Life Technologies)
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ウイルス性赤血球壊死症（VEN）
病原体：DNAウイルス
           赤血球壊死症ウイルス（ENV）
　　　　　 イリドウイルス科　属未分類
宿主：ニシン等

区分
手法名
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プライマー

反応温度条件


