
＊特異PCRの報告はない。GenBankのデータベース（AM228850.1等）に18S rRNA遺伝子の配列情報がある。

名称 配列（5'-3'）

Primer-F GCATTCAAGTTTGTGGGAAC

Primer-R CGGAAACCTTGTTACGACTTC

Probe-F FAM -TCCTTAACCTCGCCATTTAGAGGAAGG-TAMRA
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95℃3分→（95℃15秒、60℃1分）×45サイクル -

Saprolegnia parasitica の18S rRNA 遺伝子

を標的としたPCRだが、Saprolegnia

diclinaも検出可能。

原報ではBrilliant III Ultra-fast qPCR

Master Mix (QiaAgilent technologies)を使

用。
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